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႐⏺島࡟ศᕸࢥࢺ࣑ࡢ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦࡿࡍン࢔ࣜࢻDNA࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࠊࡣ࡟A. oshimana 

oshimana ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࡿࡍศᕸ࡟஑ᕞᮏᅵ࡜ࣉ࢖タࣟࣉࣁࡢ A. malasiaca ㄆࡀࣉ࢖タࣟࣉࣁࡢ

ࠊࣜࢁࡇ࡜ࡓࡋ調査ࢆ᰾㑇ఏᏊࡢࡑࠊࡀࡓ࠸࡚ࢀࡽ▱ඛ行研究࡛ࡀ࡜ࡇࡿࢀࡽࡵ スࡢRNA㑇ఏᏊ࣒ーࢰ࣎

ࣛࢲ࣐ࢦࡢ島ྠࠊࢀࡉฟ᳨ࡀΰྜሷᇶ㓄ิࡢ✀୧ࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࡧࡼ࠾ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ー㡿域࡛ࢧー࣌

 ࠋࡓࢀࡉ᥎ᐃ࡜ࡢࡶࡿ࠸࡚ࡋᾐ㏱ࡀ㑇ఏᏊࡢ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࡣ࡟㑇ఏᏊ࣑ࣜ࢟࢝
 
 

 ࡟ࡵࡌࡣ
 

 ᆏᕳ（2016）ࡽMURAJI, et al. (2011)ࠊࡣ႐⏺島ࡧࡼ࠾ᚨஅ島࡟ศᕸࡿࡍᚨஅ島⏘ࢺࡢクࢩࣀ

ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࡢ⏘႐⏺島ࡧࡼ࠾Anoplophora oshimana tokunoshimana࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ࣐

A. o. oshimana࣑ࣜ࢟࢝ DNA࢔ࣜࢻンࢥࢺ࣑ࡢ COIࡢ 㡿域ࡢ一㒊ሷᇶ㓄ิࢆỴᐃࣁ2ࠊ࡚ࡋ
࢖タࣛ͜ࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࠦࡣ௚᪉ࠊࣉ࢖タࣛ͜ࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࠦࡣ一᪉ࠊࡋぢฟࢆࣉ࢖タࣟࣉ

ࣉ࢖タࣟࣉࣁࣛ͜ࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࠦࡢ⏘႐⏺島ࡣᮏ研究࡛ࠋࡓࡋㄽ⤖࡜ࣉ 10 ಶయࢦࡴྵࢆ

᰾ࡢ㢮࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ DNA ࡽࢀࡇࠊ࡚ࡋࢆ㓄ิỴᐃࡢ 2 ࡑࡣ࣑ࣜ࢟࢝ࡘᣢࢆࣉ࢖タࣟࣉࣁ

 ࠋࡓࡋ࡜目ⓗࡢᮏ研究ࢆ࡜ࡇࡿࡍㄆ☜ࢆ࠿ࡢ࡞㑇ఏᏊᾐ㏱ࡢᮎࡢ஺㞧ࠊ࠿ࡢ࡞❧⊃ࢀࡒࢀ
 

ᮦᩱࡧࡼ࠾᪉ἲ 
 

᰾ DNA ࣒ーࢰ࣎ࣜࡢ RNA 㡿域ࡢ 5.8SrDNA(132bp)࡜ 28SrDNA ࡧࡼ࠾一㒊（61bp）ࡢ

ࡓࢀࡲᣳ࡟ࡽࢀࡑ Internal transcribed spacer2(ITS2: 391-398bp)㡿域ࢆターࢤッࠋࡓࡋ࡜ࢺ 
୚㑣国⏘࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦࢽࢢࢼࣚࡢ 1 㢌ࠊ▼ᇉ⏘ࡢタ࣡࢖ン࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ 1 㢌ࠊ
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዆⨾大島⏘ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࡢ 3 㢌ࠊ႐⏺島⏘୰㛫ᆺ 10 㢌ࠊᚨஅ島⏘୰㛫ᆺ 2 㢌ࠊᮏᅵ（鹿

児島市）⏘࣍ンࣛࢲ࣐ࢦࢻ 4㢌ࢆศᯒࠋࡓࡋ 
PCR ཯ᛂࡣ࡟, Takala LATaq ࣓࣏ࣛࣜーࢆࢮ౑⏝50 ,ࡋȣl⣔࡛PCR primer .ࡓࡗ行ࢆ  F ,ࡣ

primer（MITS2F 5–’GCA TCG ATG AAG AAC GCA GC–3’）R primer （MITS2R 3’ –TCC TCC 
GCT TAT TGA TAT GC–5’）ࡓ࠸⏝ࢆ（Gomez-zurita et al., 2003）. PCRձࡢ᮲௳ࡣ, ⇕ኚᛶ; 
94Υ, 30 ⛊㛫 ࢽ࢔ーࣜン50 ;ࢢΥ, 30 ⛊㛫 ࢚クスࢸンࣙࢩン; 64Υ, 2 ศ㛫࢖ࢧࡢクࣝࢆ 40
PCRࡓࢀࡽᚓ .ࡓࡋタᐃ࡟クࣝ࢖ࢧ  ABIࠊᚋࡓࡋ⌮BigDye X  Terminater ࡛ฎ ,ࡣ≀⏘
PRISM 3500×1 Genetic Analyzer（Life Thechnologies）࡛㓄ิỴᐃ࢖ࣛ࢔࡚ࡋࢆン࣓ン࡚ࡋࢺ

ẚ㍑ࠋࡓࡋ 
 

⤖ᯝ࡜⪃ᐹ 
 

ᚓࡓࢀࡽ⣙ 590bp ࡢሷᇶ㓄ิࡢ ITS2 㡿域⣙ 400bp ࡟ 3-4bp ࡀࣉッࣕࢠࡢ 5 ࡽࡵᡤㄆ࠿

1ࠊࡕ࠺ࡢࡽࢀࡇࠋࡓࢀ ᡤ目（171࠿ 番目）5࡜ ᡤ目（450࠿ 番目）ࠊࡣᮏᅵ⏘ 4ಶయ࡜႐⏺

島⏘ 10 ಶయ࡛ 3bp ࡗ࠿࡞ࢀࡽࡵㄆࡣ࡟ࣝࣉンࢧࡢ௚ࠊࡀࡓ࠸࡚ࢀࡉඹ᭷࡚ࡋ࡜ࣉッࣕࢠࡢ

ࣉッࣕࢠࠋࡓ 2 ᡤ目（249࠿ 番目）ࡣ࡟ᮏᅵ⏘ 2 㢌࡜႐⏺島⏘୰㛫ᆺ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ 1 㢌

ATAࡎࡽ࡞࡜ࣉッࣕࢠࡣ ࡢඹ㏻࠺࠸࡜ 3ሷᇶࡀᤄධࣕࢠࠋࡓ࠸࡚ࢀࡉッࣉ 3 ᡤ目（308番࠿
目）࡛ ⏘ᮏᅵࡶ 1 ಶయࠊ࡜႐⏺島⏘୰㛫ᆺ1࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ ಶయ࡛ࣕࢠッࡎࡽ࡞࡜ࣉCGTA
࠺࠸࡜ 4 ሷᇶࡀᤄධࣕࢠࠋࡓ࠸࡚ࢀࡉッࣉ 4 ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜⏘ᡤ目（351bp）㸸዆⨾大島࠿

ࡢ࣑ࣜ࢟࢝ 3 ಶయࡢࡅࡔ≉␗ሷᇶ 4bp ศࣕࢠࡀッࠋࡓࡗ࡞࡜ࣉ 
ࡢ᰾DNAࡢ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜⏘႐⏺島ࡽ࠿࡜ࡇࡢࡽࢀࡇ ITS2㡿域ࡣ࡟ᮏᅵ⏘

ࡿ࠸࡚ࡗᣢࡀಶయࡢ一㒊ࡢ ITS㸰㡿域ࡢ 3 ሷᇶࡣ࠸ࡿ࠶ 4 ሷᇶࡀᤄධࡿ࠸࡚ࢀࡉಶయࡿ࠸ࡀ

 ࠋࡓࡗ࠿ศࡀ࡜ࡇ
ࡿ࠸࡚ࢀࡉᤄධࡀሷᇶ㓄ิࡢ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ⏘ᮏᅵࡢࡽࢀࡇ ITS㸰㡿域ࣞ࢖ࢲࡢクࢺ

ΰྜሷ࡜ࡿࡳ࡚ࡳ࡚࠸ࡘ࡟㒊ศࡓࡗ࡞࡜ΰྜሷᇶࡀ㓄ิሷᇶࡢಶయࡢ⏘ンス࡛႐⏺島ࢣーࢩ

ᇶࠕ㹑(C G࡜ Cࡣ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ⏘ᮏᅵࠊࡣሷᇶ࡛ࡓࡗ࡞࡟ࠖ(ークࣆࡢᗘ⛬ྠࡀ ࣚࠊ࡛

Gࡣ࡛࣐ࢩࣀクࢺ࣭ࢩ࢜࢜ン࣭࣡࢖ࢲ࣭ࢽࢢࢼ ࡟ᵝྠࠋࡓࡗ࠶㏫࡛ࡢࡑࡣ࠸ࡿ࠶ࠊ࠿ࡘᣢࢆ

ΰྜሷᇶࠕ㹗(T C࡜ (ークࣆࡢᗘ⛬ྠࡀ ࠊ㹁࡛ࣚࡣ⏘ᮏᅵࠊࡣሷᇶ࡛ࡓࢀࡽࡵㄆࡀࠖ ࣭ࢽࢢࢼ

ከࡶሷᇶࡓࡗ࡞࡜ΰྜ㓄ิࡶ࡟௨እࢀࡑࠋࡓࡗ࠶㹒࡛ࡣ࡛࣐ࢩࣀクࢺ࣭࣐ࢩ࢜࢜ン࣭࣡࢖ࢲ

࢜ࠊࡾ࠾࡚ࡗᣢࢆ㡿域࡛ΰྜ㓄ิྠࡀࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࡢ⏘ᮏᅵࡀࡃከࡢࡑࠊࡀࡓࢀࡽࡵㄆࡃ

 ࠋࡓࢀࡉỴᐃ࡟一ពࡣሷᇶ㓄ิࠊࡣࡃከࡢࡑࡣ࡛ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜
⏺႐ࡀΰྜሷᇶࠖࠕࡍ♧ࢆークࣆࡢ⪅୧ࡢࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍࡜ࣛࢲ࣐ࢦ࣐ࢩ࢜࢜ࡢࡽࢀࡇ

島⏘୰㛫ᆺࡢ࣑ࣜ࢟࢝ࣛࢲ࣐ࢦ ITS 㡿域࡛ከᩘㄆࠊࡽ࠿࡜ࡇࡓࢀࡽࡵ႐⏺島⏘࢝ࣛࢲ࣐ࢦࡢ

 ࠋࡓࢀࡉ᥎ᐃ࡜ࡢࡶࡿ࠸࡚ࡋᾐ㏱ࡀ㑇ఏᏊࡢࣛࢲ࣐ࢦࢻン࣍ࡣ࡟࣑ࣜ࢟
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