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➨ 1⾲ 供試した奄美群島の在来シィクワーサーおよび対照系統   

系 統 学 名 分 布 

      

奄美群島在来シィクワーサー  

シィクワーサー#14 Citrus depressa Hayata 奄美大島 

シィクワーサー#15 C. depressa Hayata 奄美大島 

シィクワーサー#11 C. depressa Hayata 加計呂麻島 

シークニン（甘） C. depressa Hayata 徳之島 

シークニン（辛） C. depressa Hayata 徳之島 

シークリブ（上城） C. depressa Hayata 沖永良部島 

シークリブ（余多） C. depressa Hayata 沖永良部島 

シークリブ（屋子母） C. depressa Hayata 沖永良部島 

キンカン#4 C. depressa Hayata 与論島 

キンカン#7 C. depressa Hayata 与論島 

キンカン#13 C. depressa Hayata 与論島 

キンカン#15 C. depressa Hayata 与論島 

キンカン#17 C. depressa Hayata 与論島 

対照系統：沖縄在来シィクワーサー  

大宜味クガニー C. depressa Hayata 沖縄 

伊豆見クガニー C. depressa Hayata 沖縄 

イシクニブ C. depressa Hayata 沖縄 

対照系統：その他マンダリン  

タチバナ C. tachibana (Makino) Tanaka 日本 

スンキ C. sunki (Hayata) hort. ex Tanaka 中国 

クレオパトラ C. reshni hort. ex Tanaka インド 

キシュウミカン C. kinokuni hort. ex Tanaka 中国 

ウンシュウミカン C. unshiu Marccow. 日本 

ポンカン C. reticulata Blanco インド 
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